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Los océanos son el ecosistema mas grande de la Vieontribuyen aproximadamente a la mitad de
la actividad biologica total del planeta, por lceda riqueza en informacion de valor biotecnologico
ecologico de este conjunto biolégico es enordigéeromonas macleodii es unay-Proteobacteria
relativamente abundante en ambientes marinos taohp®r y ha sido descrita como un
microorganismo heterotrofico y frecuentemente ashia particulas. En este trabajo hemos
secuenciado la cepa “ATCC 27126” (aislada en agupsrficiales de Hawaii, Oceano Pacifico), y la
cepa “Deep ecotype” (aislada a 1000 m en el Maidido) (Lopez-Lopez et al. 2005). Mediante el
analisis comparativo de ambos genomas, hemos diedatgunas adaptaciones especificas presentes
en el ecotipo de profundidad ya que, ademas de tdobores como la oscuridad, oligotrofia y presion
soporta una menor temperatura.

Ambos genomas son muy parecidos en tamafio (4,4Déep y 4,3 Mpb ATCC) y en contenido en
GC (44,9% y 44,6%), pero el promedio de similitudre los genes homoélogos es tan soélo de un
81,24% (comparten 2696 genes). A partir de la coagi@n génica, hemos definido 12 grandes islas
gendmicas que contienen gran parte de los 124X gemusivos de la cepa de profundidad. Entre
ellos, es destacable el alto nimero de transpodasdiferentes familias: 65 en la Deep frente a ke
ATCC. La mayor presencia de elementos moviles eraag@rofundas podria ser explicada por una
mayor interaccion célula-célula de acuerdo con wdande vida particulado. También, genes
relacionados con el metabolismo de mercurio y otretales pesados (confirmando la mayor
resistencia de la cepa Deep a mercurio), un grameraide hidrogenasas (probablemente adquiridos
por transferencia horizontal), genes que le pemiaalegradacion de urea y la respiracion de pdrat

y, sobre todo, un nimero muy elevado de genesioakaos con la produccion de polisacéaridos y
exopolisacéaridos, confirmando las evidencias f@m#s de que ambas cepas poseen una envoltura
celular diferente, siendo mas mucosa la de proflatdi Ademas, existen algunas islas gendmicas
debido a la infeccion de diferentes fagos. A pait@rla comparacion del genoma de la cepa de
profundidad con varias bases de datos marinas (Gif¥/camera.calit2.net/), hemos confirmado que
8 de las islas gendmicas son también islas metageas. De acuerdo con los estudios biogeograficos
anteriores, comprobamos gaemacleodii es mas abundante en las colecciones construijgasiade
biomasa recogida en océano abierto y templado.

Concluimos que muchas de las caracteristicas aadast en los genomas de los dos ecotipos
estudiados dé. macleodii, algunas confirmadas experimentalmente, son uo cilejo del habitat
particular de cada una ellas. Por lo tanto y deamamas general, el conocimiento de genomas de
microorganismos no cultivables hasta la fecha gnfientos del mismo, abre un futuro lleno de
posibilidades para su estudio sin la necesida@daislados y/o cultivados previamente.
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