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Nuestro grupo de investigacion esta llevando a eebanalisis genomico funcional de la interaccion
establecida entre el agente causante de la tubsigutlel olivo, Pseudomonas savastanoi pv.
savastanoi (Psv), y su planta huéspe@tea europaea L. (ver también comunicacion presentada por
I.M. Matas). El objetivo de este trabajo ha sidevdlr a cabo un analisis genémico global de los
plasmidos nativos presentes en cepas de Psv. Lariaale ladPseudomonas fitopatdégenas contienen
plasmidos nativos que codifican, entre otros fasodeterminantes relacionados con la virulencia y
supervivencia epifitica de estas cepas. Estos plasmincluyendo los presentes en cepas de Psv,
codifican en su mayoria una proteina de replicamdy conservada (RepA) dentro de la familia del
plasmido pPT23A (PFP). El analisis del contenidoige de los plasmidos de Psv se ha realizado
siguiendo dos aproximaciones: i) hibridaciones aon macroarray de ADN compuesto por
fragmentos de 135 genes presentes en otros plasahefo syringae y, ii) la secuenciacion parcial de
uno de los plasmidos presentes en la cepa demei@resv48 (NCPPB 3335), denominado pPsv48A
(aproximadamente 73kb). Se han analizado en t@tall&midos pertenecientes a diez cepas de Psv
utilizando el macroarray de ADN. Los resultadosealmtos revelaron que todas las cepas de Psv
contienen 1-4 plasmidos PFP y, ademas, la mayer&las contienen también al menos un plasmido
gue no hibrida con la sondegpA, denominados en este trabajo n-PFP. Tanto lommlas PFP como

los n-PFP contienen genes relacionados con laevicid y adaptacion ecologica de bacterias
fitopatogenas. En ambos tipos de plasmidos se &acon genes relacionados con la biosintesis de
fitohormonas, genes codificadores de efectoredipasadel sistema de secrecion tipo Il (TTSS)esal
comohopAB1, hopQ1 y hopAWL, genes relacionados con la biosintesis del sistirsecrecion tipo

IV (T4SS), genes codificadores de transposasasnsaientes a secuencias de insercion (ISs), factore
de transcripcion y genes relacionados con la dstathiy replicacion de los plasmidos. Hasta la &ch
hemos obtenido y analizado la secuencia de nudtedtile aproximadamente el 69% del plasmido
pPsv48A. La secuencia analizada, cuyo contenidG@res de 57.7%, contiene al menos 41 ORFs
putativos, entre los que se encuentra elggnimplicado en la biosintesis de citoquininas,fettr
TTSShopAF1 y un gen muy conservado en proteobacterias asxiaglantaso(fl4), este ultimo,
presente en al menos tres copias. Por otro laddyaseidentificado genes relacionados con su
estabilidad ¢tbA, stbB, stbC y parB), replicacion (epA) e I1Ss (I801, IS51=ISPsy21 e 1Psyl6). La
curacion en Psv48 del plasmido pPsv48A tiene coomsecuencia una reduccion de la virulencia de
esta cepa en olivo.
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