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Regulacion por nitrégeno enPseudomonas putida: del genoma al gen
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Mediante la técnica de microarrays hemos des@ited reguladora de respuesta a la disponibili¢ad d
nitrogeno enPseudomonas putida y el control global mediado por la proteina redala NtrC. En
base a este estudio definimos NtrC como el prithecgggulador por nitrégeno da Putida (1) que no
solo activa rutas de asimilacion de fuentes altefasde nitrégeno, sino que al mismo tiempo reprim
el catabolismo de carbono en condiciones de linditace nitrégeno, posiblemente para evitar un
excesivo flujo de carbono y energia en la célulaesas condiciones. También hemos definido una
secuencia consenso de union de NtrC mediante andisilico derivado de los resultados de los
experimentos de microarrays.

Hemos seleccionado algunos genes activados yregposnidos por NtrC en condiciones de limitacion
de nitrégeno para estudiar en detalle su regula@atoin vivo comoin vitro. Mediante fusiones
transcripcionales al gdiacZ y ensayos de actividgétgalactosidasa hemos estudiado su expresion y
dependencia de NtrC. Asimismo hemos llevado a esisayos de formacion de complejo abierto y
transcripcion in vitro con objeto de determinatasiactivacion y represion de estos promotores por
NtrC se produce de forma directa 0 mediada por @gmento por determinar, y hemos localizado el
inicio de la transcripcion de dichos promotoresutagos.
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