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La bacteria halofilaChromohalobacter salexigersintetizade novolos solutos compatibles ectoina,
hidroxiectoina y trehalosa en respuesta a difesetipws de estrés abidtico, como son la elevada
salinidad y la temperatura (1, 2). Las ectoinasetiepropiedades bioestabilizadoras con aplicacion
actual en dermofarmacia y como agentes protectl@esnzimas y anticuerpos, y un gran potencial en
biomedicina como crioprotectores y neuroprotectolgestro grupo esta interesado en estudiar los
mecanismos de respuesta al estrés abibti€d. salexigeny su aplicacion en la ingenieria metabdlica
de este microorganismo para superproducir ectoinas.

Previamente a la secuenciacion y anotaciéon del rganauestro grupo habia caracterizado los
sistemas implicados en las rutas principales des@de ectoine¢tABQ e hidroxiectoinagctD) en

C. salexigensPosteriormente, se localizaron en el genoma gdaesintesis de trehalosatgAB,
transporte de ectoinaeéA teaBG ectM), otra copia del geactD (ectE), una posible ruta alternativa
de sintesis de hidroxiectoifig#BBH) y sistemas responsables de la adaptacién dedasranas al
estrés osmoticocfa, cls). Todos estos sistemas estan siendo estudiadosumanaproximacion
filogendmica.

Mediante la caracterizacion de mutantes simple®hled afectados en los genesABCYy ectD,
hemos demostrado qeetD es el principal gen responsable de la sintestudtexiectoina mediante
hidroxilacion de la ectoina. Ademas, la hidroxiétéo producida por EctD es el principal soluto
compatible implicado en la respuesta al estrésitérenC.salexigensya que un mutante ettD es
termosensible (3). Delante aetA se localiza una regidn promotora multiple, cuyaregion esta
regulada por al menos los factores generales désesty Fur. Por otro lado, existe otro promotor
delante deectB cuya expresién aumenta con la temperatura, y qdeigpser dependiente @&, a
juzgar por su similitud con regiones consenso ddipates de dicho promotor. Los estudios realizados
mediante expresion de fusiones génicas y gPCR éraostrado que la sintesis de hidroxiectoina esta
termorregulada a nivel transcripcional y sujetanadable control tanto por el factor general de
respuesta a estrés por temperatiifacomo por un regulador transcripcional especifectR), cuyo
gen se localiza en 5’ del gen estructural de laieathidroxilasa. La expresion del transceiD
aumenta 5 veces en respuesta a una elevada sdlipidssta expresion se duplica a elevada
temperatura. Comparado con estos niveles, la avprds la copiactEse puede considerar minima.
Todos estos datos indican que la regulacion trgptsenal de la sintesis de ectoinas es muy compleja
por lo que se haria necesario un analisis del drgmbiema deC. salexigensen respuesta a los
diferentes tipos de estrés abidtico con objeto e@eimsimultdneamente la expresion de todos los
sistemas implicados.
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