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CbrAB es un sistema de dos componentes dabdg& codifica para una sensor/histidine quinasa
(CbrA) y cbrB codifica para un regulador de respuesta (CbrBE Eistema regulador se describio en
Pseudomonas aeruginosa y esta involucrado en la utilizacién de distinemsinoacidos usados como
Unica fuente de carbono y/o nitrogeno (1). Estamiesesados en el posible papel de este sistema de
regulacion global en la asimilacion de prolinatitiea, arginina, tirosina y glutamato como fuerdes
carbono y/o nitrégeno elRseudomonas putida KT2440. Hemos estudiado el fenotipo de un mutante
cbrB, construido por insercién de un minitransposénTerb,medio minimo suplementado con esos
aminoacidos como fuente de nitrogeno y/o carbosbc@amo el patron de expresién algunos genes
involucrados en el transporte o0 asimilacion deseatninoacidos.

Hemos llevado a cabo un estudio fenotipico de nuestitantecbrB y P. putida silvestre mas amplio,
mediante el uso de los Phenotype Microarrays (Bjolhos resultados confirman nuestros datos
preliminares en cuanto a la capacidad de utilzsuaminoacidos estudiados como fuente de carbono o
de nitr6geno, y también nos han aportado nuevossdsdbre la capacidad de metabolizar otros
compuestos.

Para estudiar el papel del sistema Cbr en la agidil de carbono y nitrégeno, hemos realizado un
analisis global del patron de expresionRd@utida frente al mutantebrB, en condiciones de maxima
induccion del sistema, medianticroarrays de ADN.

Puesto que NtrC ha sido descrito como el regulgbidral involucrado en la asimilacion de nitrégeno
enP. putida, actualmente estamos estudiando la posible indégralel sistema dentro del circuito de
regulacion de Cbr, y la posible interaccion entmbes sistemas reguladores. Para ello hemos
construido un mutante dobterBntrC y hemos estudiado su capacidad de crecimientosedistintos
aminoacidos como fuente de carbono o carbono ggatro. Ademas hemos realizado un analisis
mediantemicroarrays del patron de expresion de la estirpe mutatt€ frente al doble mutante
cbrBntrC, para intentar dilucidar el control de Cbr indegientemente del sistema Ntr.
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