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Las esterasas (EC 3.1.1.x) representan un grupodmayso de hidrolasas que catalizan la ruptura y
formacion de enlaces éster. Estan ampliamenteikdigtas en animales, plantas y bacterias. Las
esterasas muestran especificidad estérica y doirglie las hace muy utiles como biocatalizadores
para la produccion de compuestos Optimamente penoga sintesis quimica fina. Ademas, no
requieren cofactores, son bastante estables yaactwm soluciones organicas. Muchas de ellas
presentan tolerancia a una variedad de sustrampselondica que han evolucionado para intervenir en
rutas catabodlicas o para permitir el acceso a égsene carbono. La variacion en la calidad y
composicion de los alimentos influye no soélo efidmlogia del individuo sino que puede modular la
composicion y la funcionalidad de la microbiotaestinal, con efectos sobre la asimilacion de los
nutrientes por el individuo. Asi, el analisis deétagenoma de individuos obesos ha mostrado un
enriquecimiento en los genes anotados a rutas dietb que podrian favorecer el procesamiento de
los nutrientes y su asimilacion por el sujeto. @brobjeto de conocer el contexto de la actividad
esterasa en el metagenoma de las bacterias iatestise crearon dos librerias en fago lambda con
DNA obtenido de heces de bebes alimentados coe leeimana y de bebes alérgicos a leche de vaca.
El rastreo de las librerias para la actividad asterse realizé mediante el ensayo de precipitat2on
naftil acetato con fase blue RR. Tras el analisi8@000 clones, no se identificd actividad esteesisa

la libreria de bebes alérgicos. En la libreria dbes alimentados con leche, la secuenciacion de dos
clones positivos (3,8kb y 5,4kb) muestra la presede varias ORF cuya anotacion por homologia de
secuencia no estad asociada a alguno de los 76 dipaossterasas conocidos. En estos momentos
estamos identificando la ORF responsable de laidatl esterasa en ambos clones. Nuestros datos
sugieren que el contexto funcional del microbiomgstinal esta influenciado por las condiciones
dietéticas de los individuos.
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